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2019

Chercheure post-doctorale
Caractérisation des différences transcriptomiques 
HDD vs LDD chez S. pistillata
CSM  -  Equipe Physiologie et Biochimie
Echantillonage, séquençage et analysis bulk RNA-seq

Doctorat de Bioinformatique
DDéveloppement d’une plateforme  d’exploration 
et d’analyse de sc-RNA-seq d’ataxie cérébelleuse,
IBDM  -  Habermann Team
Développement fullstack avec base de données, pipelines de préprocessing 

Vacations R, MySQL Licence et Master, AMU

Ingénieur biologiste en traitement de données 
NGS, -omics,  IBDM  -  Habermann Team
PPipelines d’analyses sc/bulk, proteomics, HyperTRIBE, microRNA, ATAC-seq,
DamID, visualisation

Stage Master 2   -   
Développement d’une R-shiny app d’analyse 
et intégration de données NGS, -omics, 
IBDM - Habermann Team
Analyse bulk, intégration de données, visualisation

SStage Master 1  -   
Analyse de l’adhérence des molécules 
leucémiques par vidéonanoscopie, 
CRCM, Marseille
Retraçage et caractérisation de trajectoires moléculaires, MATLAB

2020
2018

   2024
2021

2018
2015

Doctorat en Bioinformatique 

Master de Bioinformatique parcours DLAD
Développement Logiciel et Analyses de 
données, AMU

Licence de Biologie parcours BCB
Biochimie et Chimie Biopharmaceutique, AMU

BBaccalauréat scientiöque 
École de Provence, Marseille2015

    SPORT : 
Equitation - compétition en amateur
Plongée sous marine - niveau 2
Parachutisme - BPA

    ARTS : 
Photographie, piano, 
batterie, saxophone

     LANGUES : 
Anglais (courant)
Allemand (scolaire)

INFORMATIQUE :
Python - R - Bash
JavaScript - PHP - MySQL 
HTML - CSS - Office 
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margauxhaering@orange.fr
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Permis A, B, Bateau

margauxhaering.fr


